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ATCCCCAGCAATACACTCET ATTTCACCACCATTTCAAATTCCCCACCCAATACCCTCTTCAAGCCCTCTATCACACTTCCATTATCTTCTTTCATCETCTTATACCTCACATCAAT]
ATCCCCAGCAATACACTCCTCCCATTTCACCACCATTTCAAATTCCCCACCCAATACCCT CTTCAACGCCCTCTATCACACTTCCATTATCTTCTTTCATCETCTTATACCTCACATCAAT]
ATCCCCAGCAATACACTCGTCGCATTTCACCACCATTTCAAATTCCCCAGECAATACCCT CTTCAAGCECTCTATCACACTTCCATTATCTTCTTTCATCGTCTTATAGCTCACAT CAAT]

AACCATCTTACTACACTACATCACCCTTTAATCCCTCCAAAATCCATCACTCTAAAAAAACCTCTTTCTCACCAAATACAACT TCTAAACCACTTACATCCACACACAAACCCTTTCAACG)
AAGCATCTTACTACAGTACATCACCCTTTAATCCCTCCAAAATCCATCACTCTAAAAAAAGCTCTTTCTCAGCAAATACAACTTCTAAACCACTTACATCCACACACAAACECTTTCAAG
AACCATCTTACTACAGTACATCACCCTTTAATCCCTCCAAAATCCATCACTCTAAAAAAAGCTCTTTCTCACCAAATACAACTTCTAAACCACTTACATCCACACACAAACGECTTTCAAG

[CAAACACCCAT GGCTCCCCCTGCAGCTTCTCCTCCAATTCATCCCAAATCATCATTTGTTTTTCAACCATTACAT CAGTACCCAACTTCTTCAGCTCCTCCCATCCATCATCCTCATCTT]
[CAAACACCCAT GCCTCCCCCTCCACCTTCTCCTCCAATTCATCCCAAATCATCATTTCTTTTTCAACCATTACATCAGTACCCAACTTCTTCAGCTCCTCCCATCCATCATCCTCATETT]
[CAAACACCCAT CCCTCCCCCTCCACCTTCTCCTCCAATTCATCCCAAATCATCATTTCTTTTTCAACCATTACATCACTACCCAACTTCTTCACCTCCTCCCATCCATCATCCTCATCTT]

[TCCACCGCCTCCAACGTACGCCATTCCTCAACTACAAGCCCTCCAACCECTGETCAAGTTCCTATCAGCAAAT CACCACAGCATC CTTGCCCTCCTCCTTCCACCACCACACCAAATACC
[TCCACCCCTCCAACTACCCATTCCTCAACTACAACCCCTCCAACCCCTCCTCAACTTCCTATCACCAAATCACCACACCATC CTCCTCGCTTCCACCACCACACCAAATACC
[TCCACCCCTCCAACTACCCATTCCTCAACTACAACCCCTCCAACCECTCCTCAACTTCETATCACCAAATCACCACACGCATCCECCCTTCECCTCCTCCTTCCACCACCACACCAAATACC

ACACCTCCTCCTCCCAACCCTCCTCCTTCAACTCCTCCTAACTCTCCTCTTCETCCATCAACTCCTCCAAACAAAACT TCTCETCCTACTCCTAAATCTACCAACT CACATTCT CCAAAT]
ACACCTCCTCCTCCCAACCECT TCAACTCCTCCTAACTCTCCTCTTCCTCCATCAACTCCTCCAAACAAAACT TCTCCTCCTACTCCTAAATCTACCAACTCACATTCTCCAAAT]
ACAGCTCCGTCGTGCCAAGGCTGCTCCETTCAAGTCCTCCTAACTCTCGTGTTCGTGCATCAACTGCTGCAAACAAAACGT TCTCCETGCTACTGCTAAATCTAGCAAGTCACATTCTGCAAAT]

JCCTCACCACCATCCAAAATCTAACAACCCACACTACCACCCACCTCATCCTCATCTACCACCTATCCTTCAAACACATCTCTTCCAAACCACTCCACCACTCACATCCCACCATCTTCCG)
[CCTCACCACCATCCAAAATCTAACAA CACTACCACCCACCTCATCCTCATCTAGCACCTATCCTTCAAACACAT CTCTTCCAAACCACT CCACCACTCACATCCCACCATCETTCECG
[CCTCACCACCATCCAAAATCTAACAACGCCACACTACCACCCACCTCATCCTCATCTAGCACCTATCCTTCAAACACATCTCTTCCAAACCAGTCCACCACTCACATCCCACCATETTCCG

[CCCTTCAGTCAACCAAAAACACTTCTCCACCAGCCTCTTCTTCTTCCCCTGTGCATGCCACAATATTTTCACCCAATAACCACACCETCCAAACCACTCCTAATCETTTGECCCTCCTCGEG)
[CCCTTCACTCAACCAAAAACACTTCTCCACCACCCTCTTCTTCTTCCCCTCE ATCCCACAATATTTTCACCCAATAACCACACCCTCCAAACCACTCCTAATCTTTCCCCCTCCTEEG
[CCCTTCACTCAACCAAAAACACT TCTCCACCACCCTCTTCTTCTTCCCCTCTCCATCCCACAATATTTTCACCCAATAACCACACCCTCCAAACCACTCCTAATCTTTCCCCCTCCTCCC)

ACTCCCAACACCTTACTTCGCTAAACCT CTCCCAACTCACTCTCCCACAACCTTTTTCAATCTTTCTTCTCCCACCCTCCCTTCAAAATCCCCTH ACACTCACCCCATCCTCCCETCT]
ACTCCCAACACCTTACTTCCTAAACCTCTCCCAACTCACTCTCCCACAACCTTTTTCAATCTTTCTTCTCCCACCCTCCCTTCAAAATCECCCC! CTCACCCCATCCTCCCCTCT]
ACTCCGCAACACCTTACTTGCTAAAGCTCTCCCAACT CAGTCTGCCACAACCTTTTTCAATCTTTCTTCTCCCACCCTGCCTTCAAAATCCCCCCECECACAGT CACCCCATCCTCCCETCT]

[CTTTTTCATCTTCCAACACCTTATCCACCAACTACTATCTTTATCCATCAAATCCACTCTTTATCTAATCCTCCCCCCCCTTCCCETCACCATCAATI®TTCCACAACACT CAACTCACAA)
[CTTTTTCATCTTGCAACAGCTTATCCACCAAGTACTATCTTTATCCATCAAATCCACTCTTTATCTAATCCTCCCCCGCCTTCCCCTCACGCATCAATTTCCACAACACT CAACTCACAA]
[CTTTTTCATCTTGCAACAGCTTATCCACCAAGTACTATCTTTATCCATCAAATCCACTCTTTATCTAATCCTCCCCCECCTTCCCCTCACCATCAATISTTCCACAACACT CAAGTCACAA

[CTTTTAGTTCAACTACATGCTGTAAACAACACTTCTTCAGCCCAACATCCTAGCCCTAAAATACT CATCCTTCTCCCTCCTACAAACTTTCCATCCCACATTCACCACGCCACTTAGCACG)
[CTTTTAGTTCAAGTACATGCTCTAAACAACAGTTCTTCAGCCCAACATGCTACGCCCTAAAATAGT CATCETTCTCCCTCCTACAAACTTTCCATCCCACATTCACCAGCCACTTAGCACG
[CTTTTACTTCAACTACATCCTCTAAACAACACT TCTTCACCCCAACATCCTACCCCTAAAATACTCATCCTTCTCCECTCCTACAAACTTTCCATCCCACATTCACCACCCACTTACCACG

ACCCTTCAAAACGCCTATTTATATTCCTCTTCCTAATTTTCACAGCAGCAAGCACCTTATCACAATAAATCTCAAAACTCTTCACGCETCCCTCCTCATCTCAATATCCATCATCTTCCTCCC
ACCCTTCAAAACCCTATTTATATTCCTCTTCCTAATTTTCACACCACCAACCACCTTATCACAATAAATCTCAAAACT CTTCACCTCCCTCCTCATCTCAATATCCATCATCTTCCTCCC
ACCCTTCAAAACCCTATTTATATTCCTCTTCCTAATTTTCACACCACCAACCACCTTATCACAATAAATCTCAAAACT CTTCACCTCCCTCCTCATCTCAATATCCATCATCTTCGCTCCC

[CCCACACAACCATATACT CCCCACCATCTCACAAATCTCTCTACACATCCTTCCTTCAATCCAAT CACACCTAACATACCTCCAAAAACTCCTCATCACATTACAAATAT CCCTAACCAT]
JCCCACACAACCATATAC CACCATCTCACAAATCTCTCTACACATCCTTCCTTCAATCCAATCACACCTAACATACCTCCAAAAACTCCTCATCACATTACAAATATCCCTAACCAT]
[CCCACACAACCATATACTCCCCACCATCTCACAAATCTCTCTACACATCCTTCCTTCAAT CCAAT CACACCTAACATACCTCCAAAAACTCCTCATCACATTACAAATAT CCCTAACCAT]

[CACATTTCAAACCACCCTCTTCCCATCTCCCACTTCCAACAACCATTCAACAAACTACACACAACTCTTTCTCCTCCTCATATTCAACCCCATCACAACTCCTTTTCACAATTTCCCTCT]

[CACATTTCAAACCACCCTGTTGCCATCTCCCACTTCCAACAACCATTCAACAAACTACACACAACTCTTTCTCCTCCTCATATTCAACCCCATCACAACTCCTTTTCACAATTTGCETCT]
[CACATTTCAAACGCACCCTCTTCGCCATCTGCCCACTTCCAACAACCATTCAACAAACT ACACACAACTCTTTCTCCTCCTCATATTCAACCCCATCACAACT GCTTTTCACAATTTGCETCT]

S3 c¢DNA sequence alignment of Csa7G435510 originated from 3 cucumbers as follow:

CCMC and mp.
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