
Supplementary Table S1. Primers used in this study.
Primers Sequences (5’-3’) Experiments

BD-NAC11-F ATGGCCATGGAGGCCATGCCGAGCTCCGCCGCCAT
Transcriptiona

l activity
analysis

BD-NAC11-R CCGCTGCAGGTCGACTCACATGTGCAGCTGCTGGT
BD-NAC11N-R CCGCTGCAGGTCGACTCAGAGGCGGTACTCGTGCAT
BD-NAC11C-F ATGGCCATGGAGGCCATGACCGCAGCCAACTGCAAGA
35S-NAC11-F ATACACCAAATCGACATGCCGAGCTCCGCCGCCATGC Subcellular

localization35S-NAC11-R GCCCTTGCTCACCATCATGTGCAGCTGCTGGTTCAG
Ubi-NAC11-F GACTCTAGAGGATCGATGCCGAGCTCCGCCGCCAT Genetic

transformationUbi-NAC11-R CCATGGTGGCGACCGGTCACATGTGCAGCTGCTGGTTC
P5CS1-qF TTGGCTTTGGGCAGGATAGG

qPCR

P5CS1-qR TGTCACGAGAAGTTGGGACG
NCED3-qF TGCTTCTGCTTCCACCTCTG
NCED3-qR CGAGGAGGTTGGAGTTGACC
RD29B-qF GACAAGCGCGTCATGGATTC
RD29B-qR GGGTTGGCGTCTTCGAGTTC
LEA14-qF AGGACTGGGACCTCGACTAC
LEA14-qR TAGAACAGGTCGGAGAGCGT
NAC11-qF CCATGAGGCTGGATGACTGG
NAC11-qR GGAGGACACAGTGTTGTGGT
Actin1-qF GATTCTGGTGATGGTGTCAG
Actin1-qR ATCCAGACACTGTACTTCCT


