[bookmark: _GoBack]Gene and Protein sequences of two glycosynthases
AgtuBGlcE358S (UniProt ID P12614)
ATGACCGACCCGAAAACCCTGGCTGCTCGTTTCCCGGGTGACTTCCTGTTCGGTGTTGCGACTGCTAGCTTCCAGATCGAAGGCTCTACCAAAGCTGACGGTCGTAAACCGTCGATCTGGGACGCGTTCTGCAACATGCCAGGTCACGTTTTCGGTCGTCACAACGGTGACATCGCTTGCGACCACTACAACCGTTGGGAAGAAGACCTGGACCTGATCAAAGAAATGGGTGTTGAAGCTTACCGTTTCTCTATCGCTTGGCCGCGTATCATCCCGGACGGTTTCGGTCCGATCAACGAAAAAGGTCTGGACTTCTACGACCGTCTGGTTGACGGTTGCAAAGCTCGTGGTATCAAAACCTACGCTACCCTGTACCACTGGGACCTGCCGCTGACCCTGATGGGTGACGGTGGTTGGGCTTCTCGTTCTACCGCTCACGCTTTCCAGCGTTACGCTAAAACCGTTATGGCTCGTCTGGGTGACCGTCTGGACGCTGTTGCTACCTTCAACGAGCCGTGGTGCGCTGTGTGGCTGAGCCACCTGTACGGTGTTCACGCTCCGGGTGAACGTAACATGGAAGCTGCTCTGGCTGCTATGCACCACATCAACCTGGCTCACGGTTTCGGTGTTGAAGCTTCTCGTCACGTTGCTCCGAAAGTTCCGGTTGGTCTGGTTCTGAACGCTCACTCTGTTATCACCGCTTCTGACGGTGAAGCTGACCTGAAAGCTGCTGAACGTGCTTTCCAGTTCCACAACGGTGCTTTCTTCGACCCGGTTTTCAAAGGTGAATACCCGGCTGAAATGATGGAAGCTCTGGGTGACCGTATGCCGGTTGTTGAAGCTGAAGACCTGGGTATCATCTCTCAGAAACTGGACTGGTGGGGTCTGAACTACTACACCCCGATGCGTGTTGCTGACGACGCTACCCCGGGTGCTGAATTCCCGGCTACCATGCCGGCGCCAGCTGTAAGCGACGTTAAAACCGACATAGGCTGGGAAGTGTACGCACCGGCTCTGAAATCTCTGGTTGAAACCCTGTACAAACGTTACGACCTGCCGGAATGCTACATCACCTCTAACGGTGCTTGCTACAACATGGGTGTTGAAAACGGTGAAGTTAACGACCAGCCGCGTCTGGACTACTACGCTAAACACCTGGGTATCGTTGCTGACCTGATCCGTGACGGTTACCCGATGCGTGGTTACTTCGCTTGGTCTCTGATGGACAACTTCGAATGGGCTGAAGGTTACCGTATGCGTTTCGGTCTGGTTCACGTTGACTACGAAACCCAGGTTCGTACCGTTAAAAACTCTGGTAAATGGTACTCTGCTCTGGCTTCTGGTTTCCCGAAAGGTAACCACGGTGTTGCTAAAGGTCTCGAGCATCATCATCATCATCATTAA

MTDPKTLAARFPGDFLFGVATASFQIEGSTKADGRKPSIWDAFCNMPGHVFGRHNGDIACDHYNRWEEDLDLIKEMGVEAYRFSIAWPRIIPDGFGPINEKGLDFYDRLVDGCKARGIKTYATLYHWDLPLTLMGDGGWASRSTAHAFQRYAKTVMARLGDRLDAVATFNEPWCAVWLSHLYGVHAPGERNMEAALAAMHHINLAHGFGVEASRHVAPKVPVGLVLNAHSVITASDGEADLKAAERAFQFHNGAFFDPVFKGEYPAEMMEALGDRMPVVEAEDLGIISQKLDWWGLNYYTPMRVADDATPGAEFPATMPAPAVSDVKTDIGWEVYAPALKSLVETLYKRYDLPECYITSNGACYNMGVENGEVNDQPRLDYYAKHLGIVADLIRDGYPMRGYFAWSLMDNFEWAEGYRMRFGLVHVDYETQVRTVKNSGKWYSALASGFPKGNHGVAKGLEWYSALASGFPKGNHGVAKGLESHHHHHH*


StspBGlcE383A (UniProt ID A0A0N6ZTF1)
ATGCACCATCATCATCATCATTCTTCTGGTCTGGTGCCACGCGGTTCTGGTATGAAAGAAACCGCTGCTGCTAAATTCGAACGCCAGCACATGGACAGCCCAGATCTGGGTACCGTTGTTACCGCTGCTCAGCAGACCGCTTCTGCTCCGGACGCTGCTCGTACCTTCCCAAAGGGCTTCCTGTGGGGTTCGGCTACCGCTTCTTACCAGATCGAAGGTGCTGCTGCTGAAGACGGTCGTACCCCGTCTATCTGGGACACCTACGCTCGTACCCCGGGTCGTGTTCGTAACGGTGACACCGGTGACGTTGCTACCGACCACTACCACCGTTGGCGTGAAGACGTTGCTCTGATGGCTGAACTGGGTCTGGGTGCTTACCGTTTCTCTCTGGCTTGGCCGCGTATCCAGCCGACCGGTCGTGGTCCGGCTGTTCAGAAAGGTCTGGACTTCTACCGTCGTCTGGTTGACGAACTGCTGGAAAAAGGTATCCAGCCGGTTGCTACCCTGTACCACTGGGACCTGCCGCAGGAACTGGAAGACGCTGGTGGTTGGCCGGAACGTGCTACCGCTGAACGTTTCGCTGAATACGCTGCTCTGGCTGCTGACGCTCTGGGTGACCGTGTTAAAACCTGGACCACCCTGAACGAACCGTGGTGCTCTGCTTTCCTGGGTTACGGTTCTGGTGTTCACGCTCCGGGTCGTACCGACCCGGTTGCTGCTCTGCGTGCTGCTCACCACCTGAACCTGGCTCACGGTCTGGCTGTTCAGGCTCTGCGTGACCGTGTTCGTGCGGACGCTCAGGTAAGCGTTACCCTGAACGTTCACCACGTTCGTCCGCTGTCTGGTGGTGACGGTGACGTTGACGCTGCTCGTCGTATCGACGCTCTGGCTAACCGTGTTTTCACCGGTCCGATGCTGAACGGTGCTTACCCGGAAGACCTGCTGAAAGACACCGCTGAACTGACCGACTGGAGCTTCGTTCAGGACGGCGACCTGCGTCAGGCTCACCAGCCGCTGGACTTCCTGGGTGTTAACTACTACACCCCGACCGTTGTTTCTGAAACCGACGGTTCTGCTACCCACACCTCTGACGGTCACGGTAACTCTGCTCACTCTCCGTGGCCGGGTGCTGATCGTGTTGCGTTCCACCAGCCGCCAGGTGACACCACCGCTATGGGTTGGGCTGTTGACCCGTCTGGTCTGTACGACCTGCTGCGTCGTCTGTCTGCTGACTTCCCGCGTGTTCCGCTGGTTATCACCGCTAATGGCGCTGCGTTCGACGACTACGCGGACCCGGCTGGTCAGGTTAACGACCCGGCTCGTATCGCTTACGTTCGTGACCACCTGGCTGCTGTTCACCGTGCTATCCTGGACGGTGCTGACGTTCGTGGTTACTTCCTGTGGTCTCTGCTGGACAACTTCGAATGGGCTCACGGTTACTCGAAGAGGTTCGGTGCTGTTTACGTTGACTACCCGACCGGTACTCGTATCCCGAAAGCTTCTGCTCGTTGGTACTCTGAAGTTGCTCGTACCGGTGTTCTGCCGGGTGCTTAA

MHHHHHHSSGLVPRGSGMKETAAAKFERQHMDSPDLGTVVTAAQQTASAPDAARTFPKGFLWGSATASYQIEGAAAEDGRTPSIWDTYARTPGRVRNGDTGDVATDHYHRWREDVALMAELGLGAYRFSLAWPRIQPTGRGPAVQKGLDFYRRLVDELLEKGIQPVATLYHWDLPQELEDAGGWPERATAERFAEYAALAADALGDRVKTWTTLNEPWCSAFLGYGSGVHAPGRTDPVAALRAAHHLNLAHGLAVQALRDRVRADAQVSVTLNVHHVRPLSGGDGDVDAARRIDALANRVFTGPMLNGAYPEDLLKDTAELTDWSFVQDGDLRQAHQPLDFLGVNYYTPTVVSETDGSATHTSDGHGNSAHSPWPGADRVAFHQPPGDTTAMGWAVDPSGLYDLLRRLSADFPRVPLVITANGAAFDDYADPAGQVNDPARIAYVRDHLAAVHRAILDGADVRGYFLWSLLDNFEWAHGYSKRFGAVYVDYPTGTRIPKASARWYSEVARTGVLPGA*
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